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Red\Regional de Vigilancia Gendomica Covid-19

La Red Regional de Vigilancia Gendmica COVID-19 fue creada en 2020, no
solo como un mecanismo para fortalecer la capacidad de secuenciacion
de los laboratorios participantes, sino también para estimular a los paises
a implementar la vigilancia gendmica de rutina, como estrategia para
incrementar la cantidad de datos de secuenciacion disponibles a nivel
global, lo cual es critico para mejorar el desarrollo de protocolos de
diagndstico, generar informacién para el desarrollo de vacunas y para
entender mejor los patrones de evolucion y epidemiologia molecular de
SARS-CoV-2.

La estructura de la Red incluye una combinacidn de paises con capacidad
de secuenciacion internamente, y aquellos que requieren el envio para
secuenciacion externa a cualquiera de los 2 Laboratorios Regionales de
Secuenciacion (Fundac¢do Oswaldo Cruz/FIOCRUZ - Brasil e Instituto de
Salud Publica/ISPCH-Chile), que estan en capacidad de proporcionan
secuenciacion externa a los laboratorios participantes.
Ademas, capacitaciones regionales y a nivel de pais, y acciones de apoyo
adicionales para generar informacién oportuna de los datos de
secuenciacion gendmica de SARS-CoV-2 estan disponibles también a
través de la Red.

Los virus cambian constantemente y esto incluye al SARS-CoV-2, el virus
qgue causa el COVID-19. Estas variaciones genéticas se producen con el
paso del tiempo y pueden dar lugar a la aparicion de nuevas variantes
que podrian tener caracteristicas diferentes.

El genoma del SARS-CoV-2 codifica instrucciones organizadas en
secciones, llamadas genes, para crear el virus. Los cientificos utilizan un
proceso llamado secuenciacién gendmica para decodificar los genes y
obtener mas informacidn acerca del virus. A través de la secuenciacidon
gendmica, los cientificos pueden identificar el SARS-CoV-2 y monitorear
sus cambios a lo largo del tiempo hacia nuevas variantes, entender como
estos cambios afectan las caracteristicas del virus y usar esta informacion
para tener una mejor comprensiéon del impacto que podria tener para la
salud.
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Por ejemplo, algunas variantes de virus son particularmente preocupantes porque se
propagan mas facilmente, causan enfermedades mas graves o pueden escapar a la
respuesta inmunitaria del organismo.
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La OPS alienta a los laboratorios a secuenciar muestras positivas COVID-19 y compartir
oportunamente informacién genética a través de la plataforma GISAID (del inglés, Global
InitiativeonSharingAll Influenza Data).

La participacidon en la Red Regional de Vigilancia Gendmica COVID-19 esta abierta a todos
los paises de las Américas a través de los Laboratorios Nacionales de Salud Publica. Para
obtener informacién adicional, por favor entrar en contacto con la Oficina Regional de la
OPS a través de los correos electrénicos leitejul@paho.org, ricoj@paho.org.
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